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OncoDEEP® VA AJUTA SA:

* UTILIZARE RECOMANDATA, IN EVOLUTIA BOLII:

Atunci cand este intrebata, majoritatea celor care sufera de cancer isi exprima dorinta de a participa la un studiu clinic; cu
toate acestea, doar pentru o mica parte dintre ei acest lucru devine realitate. Toate acestea se intampla in ciuda unui numar
tot mai mare de opinii care sustin accesul pacientilor oncologici la studiile clinice ca parte integranta a accesului la terapie si
ingrijire. Foarte important este faptul ca aproape 40% din studiile clinice oncologice utilizeaza stratificarea pe baza de
biomarkeri pentru a aloca pacientii catre terapie. Accesul la profilul molecular cuprinzator ofera pacientilor si medicilor
posibilitatea de a lua in considerare toate optiunile disponibile pentru studiile clinice. Identificarea studiilor clinice la inceputul
deciziei de tratament permite planificarea ulterioara, dand posibilitatea pacientilor sa gaseasca cel mai potrivit studiu
disponibil la nivel local sau in alte spitale din tara sau din lume



OncoDEEP® este cel mai
cuprinzator test de biomarkeri

conceput pentru a ajuta
oncologii sa determine cel(e)
mai bun (e) tratament (e)
pentru pacientii diagnosticati
cu tumori solide avansate.

Prin includerea celor mai actualizate cunostinte
stiintifice  si dovezi clinice, OncoDEEP®
implementeaza profiluri moleculare cuprinzatoare
in oncologie. Acest test unic este capabil sa

identifice toti biomarkerii necesari pentru

prescrierea terapiilor aprobate asociate
biomarkerilor, precum si orientarea catre alegerea
chimioterapiei si evidentierea potentialelor studii
clinice de interes. Dupa selectarea optiunilor
terapeutice, fie la diagnostic sau dupa un
tratament de prima linie esuat, medicii oncologi
se pot baza pe OncoDEEP® pentru a oferi o
terapie in timp util care sa corespunda exact bolii

pacientului lor.

In mai putin de doua saptamani, OncoDEEP® genereaza un raport cuprinzator care
contine informatii profunde asupra profilului tumoral al unui pacient, precum si
optiunile terapeutice , cum ar fi chimioterapia, imunoterapia, terapia tintita si
terapia hormonala si optiuni pentru eventuale studii clinice .

*UTILIZARE RECOMANDATA, LA DIAGNOSTIC::

Profilul molecular complet este recomandat la diagnostic pentru pacientii cu cancer avansat, unde sunt disponibile
terapii tintite, potrivite pentru biomarkeri. Profilarea cuprinzatoare folosind o singura analiza are o serie de avantaje
fata de testarea succesiva a unui singur biomarker ; utilizarea unui singur test este adesea mai ieftina decat a mai
multor teste individuale, da rezultate mai rapide si este mai putin probabil sa epuizeze materialul de biopsie.



Combinatia dintre diferite
profiluri moleculare este CHEIA
pentru a maximiza beneficiul
clinic al tratamentului.




COMBINATIA TINTITA DE BIOMARKERI
PENTRU A IMBUNATATI
BENEFICIILE CLINICE

Un studiu a demonstrat utilitatea clinica a integrarii biomarkerilor ADN, ARN si
proteinelor intr-un singur test. Studiul a fost condus pe 1.057 de pacienti cu
cancer avansat din 30 de tari (4 continente), la care terapia indicata nu a avut
efect.

1. DOAR SECVENTIEREA NGS NU ESTE SUFICIENTA PENTRU DECIZIA TERAPEUTICA

8%

. Pacienti fara tratament
[ Fecencu optn dintre oncologi cred ca asocierea NGs cu
73% terapeutice alternativeutic

patologie moleculara specifica cancerului aduce
Patologie molec+NGS

date clinice mult mai bune *.

doar NGS

2. IMPLEMENTAREA ABORDARII HOLISTICE

4.2% ) o
Tratamentul schimbat in ciuda
recomandadrilor testului
Tratamentul modificat conform &
impotriva recomandarilor testului

conform recomandarilor testului
32.3% au fost de acord ca recomandarile OncoDNA

Tratamentul a fost schimbat conform A
I:' recomandarilor testului au fost relevante clinic.

. Tratamentul a ramas nemodificat dintre oncologi

3. IMBUNATATIREA RATEI GLOBALE DE SUPRAVIETUIRE?

Curba Kaplan Meier

100%
90%

80%

PE BAZA ABORDARII ONCODNA :
Cel putin 50% dintre pacienti au avut o
rata de supravietuire globala > 6 luni.
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Procentul de supravietuire

27% dintre pacienti au avut o rata de
supravietuire globala > 12 luni
(estimata initial la ~3 - 6 luni)

(Laes et al 2018)
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DEFECTUL DE RECOMBINARE
OMOLOAGA (HRD)

OncoDEEP® asigura un scor algortimic
bazat pe masurarea a 2 factori tumorali:

. Pierderea heterozigozitatii (LOH)

« Debalansarea alelica telomerica (TAIl)

n{" Predictia sensibilitatii la inhibitori PARP
pentru tumora cu deficienta de HR.

o ALK « FGFR
« ROS1 « NTRK
« RET « METex14

@ Pentru predictia senzitivitatii la terapiile tintite.

INCARCATURA MU
TUMORALA (TMB)

2.3Mb DE CONTINUT GENOMIC pentru o acoperire mai
buna a TMB la tumorile cu incarcatura mutationala mica

Pentru predictia senzitivitatii la imunoterapie

8
C pentru tumorile solide pentru TMB-high




O COMBINATIE UNICA DE
ANALIZE DE NOUA GENERATIE

Pornind de la un esantion de tesut tumoral, OncoDEEP® include analiza
modificarilor genomice (ADN si ARN), semnaturilor genomice (instabilitatea
microsatelitilor, incarcatura mutationala a tumorii si defectul de recombinare

omologad) si biomarkerii proteinelor pentru raspunsul la terapiile tintite,
imunoterapia, terapia hormonala si chimioterapie. OncoDEEP® este acum mai
robust si mai precis decat oricand datorita tehnologiei avansate de la Illumina
si Twist Bioscience.

« SNP-uri in regiunile TSG pentru imbunatatirea
analizei LOH si a deletiilor homozigote ;

« SNP-riin gene si regiunile subtelomerice
pentru calculul fenotipului HRD

Pentru predictia senzitivitatii la terapiile
tintite si imunoterapie.

Uniformitate foarte buna pentru a
imbunatatii analiza CNV-urilor sau a
regiunilor complexe.

. Includerea a 1,650 de secvente pentru a creste acuratetea
acestui biomarker.

Pentru predictia senzivitatii la terapiile
tintite si imunoterapie.



KIF5B
KIT
KLF4
KLF5
KLHL6
KMT2A
KMT2B
KMT2C
KMT2D
KMT5A
KNSTRN
KRAS
LAMP1
LATS1
LATS2
LMO1
LRP1B
LTK
LYN
LZTR1
MAD2L2
MAGI2
MALT1
MAP2K1
MAP2K2
MAP2K4
MAP3K1
MAP3K13
MAP3K14
MAP3K4
MAPK1
MAPK3
MAPKAP1
MAX
MCL1
MDC1
MDM2
MDM4
MED12
MEF2B
MEN1
MET
MGA
MITF
MLH1
MLLT1
MLLT3

MPL
MRE1T1A
MSH2
MSH3
MSH6
MSI1
MSI2
MST1
MST1R
MTAP
MTOR
MUTYH
MYB
MYC
MYCL
MYCN
MYD88
MYOD1
NAB2
NADK
NBN
NCOA3
NCOR1
NEGR1
NF1
NF2
NFE2L2
NFKBIA
NKX2-1
NKX3-1
NOTCH1
NOTCH2
NOTCH3
NOTCH4
NPM1
NRAS
NRG1
NSD1
NT5C2
NTHL1
NTRK1
NTRK2
NTRK3
NUF2
NUP93
NUTM1
OPCML

P2RY8
PAK1
PAK3
PAK7
PALB2
PARK2
PARP1
PARP2
PARP3
PAX3
PAX5
PAX7
PAX8
PBRM1
PD-1
PD-L1
PD-L2
PDGFRA
PDGFRB
PDK1
PDPK1
PGBD5
PGR
PHF6
PHOX2B
PIGA
PIK3C2B
PIK3C2G
PIK3C3
PIK3CA
PIK3CB
PIK3CD
PIK3CG
PIK3R1
PIK3R2
PIK3R3
PIM1
PLCG2
PLK2
PMAIP1
PMS1
PMS2
PNRC1
POLD1
POLE
POT1
PPARG

PPM1D
PPP2R1A
PPP2R2A
PPP4R2
PPP6C
PRDM1
PRDM14
PREX2
PRKARTA
PRKCI
PRKD1
PRKDC
PRSS8
PTCH1
PTEN
PTP4A1
PTPN11
PTPRD
PTPRN2
PTPRS
PTPRT
QKI
RAB35
RAC1T
RAC2
RAD21
RAD50
RAD51
RAD51B
RAD51C
RAD51D
RAD52
RAD54L
RAF1
RANBP2
RARA
RASA1
RB1
RBM10
RECQL
RECQL4
REL
REST
RET
RFWD2
RHEB
RHOA

RICTOR
RIT1
RNF43
ROS1
RPS6KA4
RPS6KB1
RPS6KB2
RPTOR
RRAGC
RRAS
RRAS2
RSPO2
RTEL1
RUNX1
RUNX1T1
RXRA
RYBP
SCG5
SDC4
SDHA
SDHAF2
SDHB
SDHC
SDHD
SERPINB3
SERPINB4
SESN1
SESN2
SESN3
SETBP1
SETD2
SETDB1
SF3B1
SGK1
SH2B3
SH2D1A
SHOC2
SHQ1
SLC34A2
SLFN11
SLIT2
SLX4
SMAD2
SMAD3
SMAD4
SMARCA2
SMARCA4

SMARCB1
SMARCD1
SMARCE1
SMC1A
SMC3
SMO
SMYD3
SNCAIP
SNTG2
SOCS1
SOS1
SOX10
SOX17
SOX2
SOX9
SPEN
SPOP
SPRED1
SPRTN
SPTA1
SRC
SRSF2
STAG1
STAG2
STAT3
STAT4
STATS5A
STATSB
STK11
STK19
STK40
SUFU
SUZ12
SYK
TAF1
TAP1
TAP2
TBX3
TCEB1
TCF3
TCF7L2
TEK
TERT
TET1
TET2
TFE3
TFRC

TGFBR1
TGFBR2
TIPARP
TMEM127
TMPRSS2
TNFAIP3
TNFRSF14
TOP1
TOP2A
TP53
TP53BP1
TP63
TPMT
TRAF2
TRAF7
TRIP13
TSC1
TSC2
TSHR
TYRO3
U2AF1
UGT1A1
UPF1
UsP8
VEGFA
VHL
VTCN1
WHSC1
WHSC1L1
WISP3
WT1
WWTR1
XIAP
XPO1
XRCC2
YAP1
YES1
ZBTB2
ZBTB7A
ZFHX3
ZNF217
ZNF703
ZNRF3
ZRSR2



PANELUL DE GENE

Panelul de gene OncoDEEP® contine un total de 638 de gene care au fost atent

selectionate pe baza relevantei lor biologice si terapeutice.

ABL1
ABL2
ACVR1
ACVR1B
ADARB2
AGO1
AGO2
AJUBA
AKT1
AKT2
AKT3
ALB

ALK
ALOX12B
AMER1
ANKRD11
ANKRD26
APC
APLNR
AR
ARAF
ARFRP1
ARHGAP35
ARID1A
ARID1B
ARID2
ARID5B
ASXL1
ASXL2
ATM
ATR
ATRX
ATXN7
AURKA
AURKB
AXINT
AXIN2
AXL
B2M

BABAM1
BAP1
BARD1
BBC3
BCL10
BCL2
BCL2L1
BCL2L11
BCL2L2
BCL6
BCOR
BCORL1
BCR
BIRC3
BLM
BMPR1A
BRAF
BRCA1
BRCA2
BRD4
BRIP1
BTG1
BTG2
BTK
CALR
CARD11
CARM1
CASP8
CBFB
CBL
CCNB3
CCND1
CCND2
CCND3
CCNE1
CD276
CD70
CD74
CD79A

CD79B
CDC42
CDC73
CDH1
CDH4
CDK12
CDK4
CDK6
CDK7
CDK8
CDKN1A
CDKN1B
CDKN2A
CDKN2B
CDKN2C
CEBPA
CENPA
CHD2
CHD4
CHEK1
CHEK2
CIC
CMTR2
CNTN4
CREBBP
CRKL
CRLF2
CSDE1
CSF1R
CSF3R
CSNK1A1
CTCF
CTLA4
CTNNA1
CTNNB1
CTR9
CuUL3
CUL4A
CUX1

CXCR4
CYLD
CYP17A1
CYP19A1
CYP2C19
CYP2D6
CYSLTR2
DAXX
DCUN1D1
DDR1
DDR2
DDX41
DHX15
DICER1
DIS3
DNAJB1
DNMT1
DNMT3A
DNMT3B
DOTIL
DPYD
DROSHA
DUSP4
E2F3
EED
EGFL7
EGFR
EIF1AX
EIF4A2
EIF4E
ELF3
EML4
EMSY
EP300
EPAST
EPCAM
EPHA3
EPHAS
EPHA7

EPHB1
EPHB4
ERBB2
ERBB3
ERBB4
ERCC1
ERCC2
ERCC3
ERCC4
ERCC5
ERF
ERG
ERRFI1
ESR1
ETAA1
ETS1
ETV1
ETV4
ETV5
ETV6
EWSR1
EZH1
EZH2
EZR
FAM175A
FAM46C
FAM58A
FANCA
FANCC
FANCD2
FANCE
FANCF
FANCG
FANCI
FANCL
FAS
FAT1
FBXW7
FGF1

FGF10
FGF12
FGF14
FGF19
FGF2
FGF23
FGF3
FGF4
FGF5
FGF6
FGF7
FGF8
FGF9
FGFR1
FGFR2
FGFR3
FGFR4
FH
FLCN
FLI1
FLT1
FLT3
FLT4
FOXAT
FOXF1
FOXL2
FOXO1
FOXP1
FRS2
FUBP1
FYN
GAB1
GAB2
GABRA6
GATA1
GATA2
GATA3
GATA4
GATA6

GEN1
GID4
GLI
GNAT11
GNA13
GNAQ
GNAS
GNB1
GPR124
GPS2
GREM1
GRIN2A
GRM3
GSK3B
H3F3A
H3F3B
H3F3C
HDAC1
HGF
HISTTH1C
HIST1H2BD
HISTTH3A
HIST1H3B
HIST1H3C
HIST1H3D
HISTTH3E
HIST1H3F
HIST1H3G
HISTTH3H
HIST1H3I
HIST1H3)
HIST2H3A
HIST2H3C
HIST2H3D
HIST3H3
HLA-A
HLA-B
HLA-C
HNF1A

HNRNPK
HOXB13
HRAS
HSD3B1
HSP90AA1
ICOSLG
ID3
IDH1
IDH2
IFNGR1
IGF1
IGF1R
IGF2
IKBKE
IKZF1
IL10
IL7R
INHA
INHBA
INPP4A
INPP4B
INPPL1
INSR
IRF2
IRF4
IRS1
IRS2
JAK1
JAK2
JAK3
JUN
KAT6A
KBTBD4
KDMS5A
KDMS5C
KDM6A
KDR
KEAP1
KEL




Cancer de prostata

AR (expresia si SNV-rile din gena
AR,deterctia variantei ARv7)

Abiraterone, Apalutamide, Bicalutamide,
Enzalutamide si Darolutamide

BRCA1/2 si HRD phenotype
Olaparib, Rucaparib

TUBB3
Cabazitaxel, Docetaxel

NTRK1/2/32
Larotrectinib, Entrectinib

Cancer pancreatic

BRCA1/2
Olaparib

hENT1
Gemocitabine

ERCCa
Oxaliplatin

TUBB3
Docetaxel, Paclitaxel

NTRK1/2/3?
Larotrectinib, Entrectinib

Cancer ovarian

BRCA1/2 si fenotipul HRD
Olaparib, Niraparib, Rucaparib

NTRK1/2/3?
Larotrectinib, Entrectinib

A

_{:g
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Cancer de san triplu-negativ

PD-L1 (SP142) 3
Nab-paclitaxel, Atezolizumab

BRCA1/2

Talazoparib s
TLE3 iy
Eribulin

TOP2A iy
Doxorubicin, Epirubicin

Fluorouracil, Capecitabine

NTRK1/2/3? ~ny

Larotrectinib, Entrectinib

Carcinom urotelial

PD-L1 (SP142) 403
Atezolizumab

Rearanjari FGFR si NTRK 3

Pemigatinib, Entrectinib and Larotrectinib S
RRM1 A
Gemcitabine

ERCC1 A
Cisplatin

: ARN/ADN fa" 323 - proteins
E Sconﬂ Tumor Mutational Burden (TMB)Si instabilitatea

microsatelitara (MSI) vor fi calculate pentru orice OncoDEEP® comandat.

2 Se va utiliza testul VENTANA pan-TRK CE IVD / US. Testul VENTANA
pan-TRK (EPR17341) CE IVD / US Clasa | este conceput pentru a detecta
expresia proteinei C-terminale, care permite detectarea fuziunii TRK,
precum si a expresiei proteinei de tip salbatic. In orice caz pozitiv,

se va efectua un panel de fuziune (panoul Archer® FusionPlex Lung)
pentru a confirma prezenta genei de fuziune.

3 Panoul Fusion utilizat este panoul Archer® FusionPlex Lung.
Panoul Archer® FusionPlex Lung este un test NGS tintit pentru a



UN TEST CU ADEVARAT
PERSONALIZAT ONCODEEP®

Pe baza tipului de cancer al pacientului, efectuam teste suplimentare pentru
biomarkeri specifici asociati celor mai recente terapii aprobate.

Toatel tumorile solide

Incarcatura mutationala a
tumorii(TMB)

Pembrolizumab

Instabilitatea microsatelitara (MSI)
Pembrolizumab, Nivolumab

Cancer de san
(HR+ si/sau HER2+)

Expresia ESR1 si ER

Exemestane, Letrozole, Anastrozole, Tamoxifen,
Fulvestrant

PIK3CA exon 7: C420R; exon 9: E542K;
E545A, E545D [1635G>T onlyl, E545G,
E545K, Q546E, Q546R; si exon 20: H1047L,
H1047R, H1047Y

Alpelisib

Modificari ERBB2 si expresia HER2
Trastuzumab, Pertuzumab, Neratinib,
Lapatinib and Ado-trastuzumab emtansine

TS

Capecitabine, Fluorouracil
TOP2A (doar pentru HER2+)
Doxorubicin, Epirubicin
Expresia PTEN si p4EBP1

(doar pentru HER2-)
Everolimus

BRCA1/2
Olaparib

NTRK1/2/3?
Larotrectinib, Entrectinib

“Toti biomarkerii pe tip de cancer enumerati pe aceasta pagina
sunt asociati unui medicament aprobat de FDA.

Se analizeaza, de asemenea, biomarkeri specifici pentru alte
tipuri de cancer decat cele enumerate pe aceasta pagina dubla -
pot varia in functie de dovezile clinice pe tip de cancer.

Cancer de plaman cu
celule non-mici (NSCLC)

EGFR (modificari in

exon 19, exon 20 si exon 21)

Erlotinib, Gefitinib, Afatinib, Dacominitib
and Osimertinib

Rearanjari ALK, RET, ROS1

Crizotinib, Alectinib, Brigatinib, Lorlatinib,
Ceritinib, Pralsetinib si Selpercatinib
Rearanjariin FGFR si NTRK 3
Pemigatinib, Entrectinib and Larotrectinib
BRAF V600E

Dabrafenib + Trametinib

Variante nucleotidice unice (SNV) in MET si indels
care determina omiterea exonului 14 in MET
Capmatinib

PD-L1 (22C3 si SP142)

Atezolizumab, Pembrolizumab, Cemiplimab

RRM1
Gemocitabine

TS
Pemetrexed

TUBB3
Docetaxel, Nab-paclitaxel, Vinorelbine

Cancer colorectal

KRAS (exonii 2, 3, 4) and NRAS (exonii 2, 3, 4)
Cetuximab and Panitumumab

BRAF V600E
Encorafenib + Cetuximab

ERCCa
Oxaliplatin

TOPO1
Irinotecan

NTRK1/2/32
Larotrectinib, Entrectinib



OncoDEEP® VA AJUTA SA :

> descifrati originea primara a cancer
efectuarea unui set de analize
immunohistochimice conform ghidu
selectati terapiile aprobate sau off-
expresiei biomarkerilor ;

identificati tratamente alternative;
identificati eligibilitatea pacientului
clinice.

In ~ 80% din cazuri, OncoDEEP® a ajutat la
identificarea originii tumorii si a ghidat clinicianul prin

cele mai bune optiuni terapeutice=.

2https:/www.annalsofoncology.org/article/S0923-7534(19)32379-8/ fulltext



ONCODEEP® PENTRU
CANCERUL CU

Carcinoamele de origine primara necunoscuta
(CUP) reprezinta 3% -5% din tumorile maligne
avansate nou diagnosticate, care necesita
chimioterapie ca standard de ingrijire. Prin
definitie, pacientii diagnosticati cu CUP au
cancere metastatice, dar locul specific al
cancerului primar este necunoscut. In
consecinta, abordarile traditionale de
tratament, care se bazeaza pe cunoasterea

locului de origine, sunt adesea ineficiente *.

ONCODNA urmareste ghidurile ESMO pentru a
descifra fiecare tip de cancer*

CK7- 7 CK20’

CK7* /7 CK20r

CK7* /7 CK20"

CK7- /7 CK20r

Secventierea de ultima generatie a relevat modificari genomice care pot fi
vizate in cazuri selectate, sugerand ca CUP reprezinta o malignitate unicain
care aberatiile genomice pot fi parte integranta a diagnosticului. Studiile
recente, axate pe terapia combinata adaptata, suprapuse peste modificarile
genomice din fiecare cancer, ofera noi cai de investigatie clinica.

(Cancer of Unknown Primary in the Molecular Era, Razelle Kurzrock, 2021)

- CEA and CDX-2

—p TTF-1, ER, PR,
GCDFP-15, and CK-19

= o Urotheline and WT-1

- Hep Par-1 and PSA

1PMID: 26314775

MARKERI ADITIONALI
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GENERAL INFORMATION

Sex: M Medical Doctor: Mi

Tumor Cell: 50% Biopsy Date :3/25/19

Pmary Tumor Site  Primary Tumor Site: Lung Cancer Type: Non-Small Cell L

Piagnosis: SCLC, NSCLC-adeno, and NSCLC-SqCC

REPORT RESULT SUMMARY

ial clinical benefit

2 Likely Pathogenic 51 variants of Uncertain Significance (4

Chemotherapy

Antimicrotubule agent

PTEN STOP p.Y240%

= EGFR | p.E746 A750del
EGFR | p.T790M

TOP2A -

Immunotherapy

(¢ ALTIBIOMARKERI
. Analiza de imunohostochimie pentru
chimioterapie si terapie tintita

. Matisarea aberanta si metilarea

e 9 . Translocatii sau fuziuni

- HRD

(©  IMUNOGRAMA
. Imunograma indica raspunul potential
fiecarui pacient la imunoterapie.

o e o STUDII CLINICE

. Lista tuturor trialurilor clinice care se
suprapun profilului molecular al

pacientului.

('  BIBLIOGRAFIE
. Lista surselor bibliografice folosite in
raport care sunt legate de profilul
o molecular al pacientului.




Raportul ONCODEEP®

Buletinul de analiza OncoDEEP® poate fi consultat online via platforma
OncoSHARE™ si poate fi descarcat in format pdf

€"  INFORMATII MEDICALE
Detalii clinice ale pacientului
Formularul clinic &rezultatul patologiei

¢ MEDICATIE
Lista terapiilor asociate cu:
o Potential beneficiu clinic
o Probabil fara beneficiu clinic ﬂ
o Beneficiu clinic necunoscut
o Toxicitate

Denumirea comerciala, clasa terapeutica,

indicatia oficiala
Daca este aprobat pentru cancerul

respectiv sau are alte indicatii
Terapii in dezvoltare

€' REZUMAT

Reprezentarea schematica simplificata
a cdilor moleculare de actiune ;

Sumarul tuturor informatiilor
biologice si clinice relevante.

¢ DETECTIA VARIANTELOR (7

Lista completa a variantelor clasificate
conform rolului lor biologic si impactului

terapeutic.




CUM PUTETI BENEFICIA DE
TESTUL ONCODEEP® ?

™

AMS &

www.amsgen

€ SUNATILA
0747 046-118

beneficiati de consiliere

specializata e
inainte de efectuarea testului @

www.oncoshare.com
COLECTAREA PROBEI

Pentru efectuarea testului este necesara o proba de tesut in bloc de parafina
sau lame histologice. Proba optima pentru efectuarea testului trebuie sa nu
fie mai veche de 6 luni. Kitul cu codul unic de identificare este activat pe

platforma OncoShare.

ANALIZA PROBEI
Dupa receptionarea probei in laboratorul OncoDNA este verificata calitatea

probei. Daca proba este conforma se efectueaza analiza propriu-zisa.

RAPORTUL DE ANALIZA
Raportul de analiza este unul complex si dinamic. Veti avea la dispozitie

raportul original in limba engleza si sumarul analizei in limba romana.

€ SUPORT INDIVIDUAL
V& stam la dispozitie 24/7. Ne puteti suna la 0747 046-118

sau ne puteti scrie la office@amsgeneticlab.ro






/ '\ OncoDNA
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